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RESUMEN 

 
El presente trabajo de investigación se realizó en seis zonas de las provincias de 

Tumbes y Zarumilla, teniendo como finalidad determinar el polimorfismo de 

genotipos de Musa spp. en las provincias antes mencionadas. Mediante la técnica 

RAPD (ADN polimórfico amplificado aleatoriamente) se logró determinar entre los 

Musa acuminata cv (cultivar). IC2, M. acuminata cv. Valery, M. acuminata cv. Monte 

cristo, M. acuminata cv. Cavendish Gigante, Musa acuminata cv. Red Dacca, Musa 

acuminata cv. Willians, M. acuminata cv. Gran Enano, M. acuminata cv. Gros michel 

y M. paradisiaca cv. Zapatito, un total de 76 bandas amplificadas y 41 bandas 

polimórficas, permitiendo así determinar la existencia de variabilidad genética entre 

cultivares de una misma especie y establecer una relación mediante mayor índice 

de polimorfismo. Adicionalmente, dentro de estos resultados, se identificó que, 

entre todos los oligonucleótidos evaluados, el Operón Primers A (OPA-3) de 400 

pb, presenta un mayor porcentaje de polimorfismo dentro de la población evaluada, 

mientras que los OPA- 4 y Operón Primers C (OPC-15) no han mostrado 

amplificación alguna lo que sugiere que no todos los cultivares presentan regiones 

genómicas susceptibles a la amplificación por marcadores RAPD. A razón del 

agrupamiento por método de apareamiento, solo se obtuvo un agrupamiento (Musa 

acuminata cv.   IC2, M. acuminata cv. Valery, M. acuminata cv. Monte cristo, Musa 

acuminata cv. Willians, M. acuminata cv. Gran Enano), el mismo que se encuentra 

relacionado por la amplificación de los marcadores OPA-1, OPA-2, OPA-3 y A-01. 

Mediante estos resultados se establecerán estrategias de selección de genotipos 

resistentes para futuros programas de mejoramientos en la resistencia y de calidad   

productiva. 

 

 
 

Palabras clave: Cultivares, Determinación polimórfica, diversidad genética, RAPD. 
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ABSTRAC 

 

The present research work was carried out in six areas of the provinces of Tumbes 

and Zarumilla, with the purpose of determining the polymorphism of Musa spp 

genotypes. in the aforementioned provinces. Using the RAPD (randomly amplified 

polymorphic DNA) technique, it was possible to determine among the Musa 

acuminata cv (cultivar). IC2, M. acuminata cv. Valery, M. acuminata cv. Monte cristo, 

M. acuminata cv. Giant Cavendish, Musa acuminata cv. Red Dacca, Musa 

acuminata cv. Williams, M. acuminata cv. Great Dwarf, M. acuminata cv. Gros 

michel and M. paradisiaca cv. Zapatito, a total of 76 amplified bands and 41 

polymorphic bands, thus allowing us to determine the existence of genetic variability 

between cultivars of the same species and establish a relationship through a higher 

polymorphism index. Additionally, within these results, it was identified that, among 

all the oligonucleotides evaluated, Operon Primers A (OPA-3) of 400 bp, presents a 

higher percentage of polymorphism within the evaluated population, while OPA-4 

and Operon Primers C (OPC-15) have not shown any amplification, which suggests 

that not all cultivars have genomic regions susceptible to amplification by RAPD 

markers. Due to the grouping by mating method, only one grouping was obtained 

(Musa acuminata cv. IC2, M. acuminata cv. Valery, M. acuminata cv. Monte cristo, 

Musa acuminata cv. Willians, M. acuminata cv. Gran Enano), the same one that is 

related to the amplification of the markers OPA-1, OPA-2, OPA-3 and A-01. Using 

these results, selection strategies for resistant genotypes will be established for 

future programs to improve resistance and productive quality 

 

Keywords: Cultivars, Polymorphic Determination, genetic diversity, RAPD. 
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